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２０２０，２６（１）：４１４３．

２　ＳａｌｚｅｒＷＬ．Ｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｄｉａｌｙｓｉｓｒｅｌａｔｅｄｐｅｒｉｔｏｎｉｔｉｓ：ｃｈａｌｌｅｎｇｅｓａｎｄｓｏｌｕ

ｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＩｎｔＪＮｅｐｈｒｏｌＲｅｎｏｖａｓｃＤｉｓ，２０１８，１１（１）：１７３１８６．

３　Ａｓ＇ＨａｂｉＡ，ＮａｊａｆｉＩ，ＴａｂｉｂｉＨ，ｅｔａｌ．Ｐｒｅｖａｌｅｎｃｅｏｆｓａｒｃｏｐｅｎｉａａｎｄｄｙ

ｎａｐｅｎｉａａｎｄｔｈｅｉｒｄｅｔｅｒｍｉｎａｎｔｓｉｎｉｒａｎｉａｎｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｄｉａｌｙｓｉｓｐａｔｉｅｎｔｓ

［Ｊ］．ＩｒａｎＪＫｉｄｎｅｙＤｉｓ，２０１８，１２（１）：５３６０．

４　ＭｏｒｅｌｌｅＪ，ＤｅｖｕｙｓｔＯ．Ｗａｔｅｒａｎｄｓｏｌｕｔｅｔｒａｎｓｐｏｒｔａｃｒｏｓｓｔｈｅｐｅｒｉｔｏｎｅａｌ

ｍｅｍｂｒａｎｅ［Ｊ］．ＣｕｒｒＯｐｉｎＮｅｐｈｒｏｌＨｙｐｅｒｔｅｎｓ，２０１５，２４（５）：４３４４３．

５　ＺｈａｎｇＪ，ＬｉＣ，ＺｈｅｎｇＹ，ｅｔａｌ．Ｉｎｈｉｂｉｔｉｏｎｏｆａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓｂｙａｒｓｅｎｉｃｔｒｉ

ｏｘｉｄｅｖｉａＴＳＰ１ＴＧＦβ１ＣＴＧＦＶＥＧＦｆｕｎｃｔｉｏｎａｌｍｏｄｕｌｅｉｎｒｈｅｕｍａ

ｔｏｉｄａｒｔｈｒｉｔｉｓ［Ｊ］．Ｏｎｃｏｔａｒｇｅｔ，２０１７，８（４３）：７３５２９７３５４６．

６　ＢｉｓｈｅｒＡ，ＭｏｈａｍｍａｄＢ，ＡｙａｓＮＴ，ｅｔａｌ．Ｉｎｔｅｒｍｉｔｔｅｎｔｈｙｐｏｘｉａｃａｕｓｅｓ

ｈｉｓｔｏｌｏｇｉｃａｌｋｉｄｎｅｙｄａｍａｇｅａｎｄｉｎｃｒｅａｓｅｓｇｒｏｗｔｈｆａｃｔｏｒｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎａ

ｍｏｕｓｅｍｏｄｅｌｏｆｏｂｓｔｒｕｃｔｉｖｅｓｌｅｅｐａｐｎｅａ［Ｊ］．ｐｌｏｓｏｎｅ，２０１８，１３（２）：
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２０１３：１８９．

８　ＲｅｂｉｃＤ，ＭａｔｏｖｉｎｏｖｉｃＭＳ，ＲａｓｉｃＳ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｅｆｆｅｃｔｏｆｐｒｅｓｅｒｖｅｄｒｅｓｉｄ

ｕａｌｒｅｎａｌｆｕｎｃｔｉｏｎｏｎｌｅｆｔｖｅｎｔｒｉｃｕｌａｒｓｔｒｕｃｔｕｒｅｉｎｎｏｎａｎｕｒｉｃｐｅｒｉｔｏｎｅａｌ

ｄｉａｌｙｓｉｓｐａｔｉｅｎｔｓ［Ｊ］．ＫｉｄｎｅｙＢｌｏｏｄＰｒｅｓｓＲｅｓ，２０１５，４０（５）：５００５０８．

９　ＴｗａｒｄｏｗｓｋｉＺＪ，ＮｏｌｐｈＫＯ，ＫｈａｎｎａＲ，ｅｔａｌ．Ｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｅｑｕｉｌｉｂｒａｔｉｏｎ

ｔｅｓｔ［Ｊ］．ＰｅｒｉｔｏｎＤｉａｌｙｓｉｓＩｎｔ，１９８７，７（３）：１３８１４７．

１０ ＣｒａｂｔｒｅｅＪＨ，ＣｈｏｗＫＭ．Ｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｄｉａｌｙｓｉｓｃａｔｈｅｔｅｒｉｎｓｅｒｔｉｏｎ［Ｊ］．Ｓｅ

ｍｉｎＮｅｐｈｒｏｌ，２０１７，３７（１）：１７２９．

１１ ＳｔｏｆｆｅｒＢｉｔｔｎｅｒＡＪ，ＡｌｅｘａｎｄｅｒＣＲ，ＤｉｎｇｍａｎＤＷ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｓｏｌｕｔｅ

ｔｒａｎｓｐｏｒｔａｎｄｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｆｉｌｅｏｆａｎｏｖｅｌｎｕｃｌｅｏｂａｓｅｃａｔｉｏｎｓｙｍｐｏｒｔｅｒ２

ｆｒｏｍｔｈｅｈｏｎｅｙｂｅｅｐａｔｈｏｇｅｎＰａｅｎｉｂａｃｉｌｌｕｓｌａｒｖａｅ［Ｊ］．ＦｅｂｓＯｐｅｎＢｉｏ，

２０１８，８（８）：１３２２１３３１．

１２ ＳｈｉＹ，ＹａｎＨ，ＹｕａｎＪ，ｅｔａｌ．Ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｐａｔｔｅｒｎｓｏｆｉｎｆｌａｍｍａｔｏｒｙａｎｄ

ａｎｇｉｏｇｅｎｉｃｆａｃｔｏｒｓａｒｅａｓｓｏｃｉａｔｅｄｗｉｔｈｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｓｍａｌｌｓｏｌｕｔｅｔｒａｎｓｐｏｒｔ

ａｎｄｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｐｒｏｔｅｉｎｃｌｅａｒａｎｃｅｉｎｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｄｉａｌｙｓｉｓｐａｔｉｅｎｔｓ［Ｊ］．

ＢＭＣＮｅｐｈｒｏｌ，２０１８，１９（１）：６９６．

１３ ＳｈａｆｉＴ，ＬｅｖｅｙＡＳ．Ｍｅａｓｕｒｅｍｅｎｔａｎｄｅｓｔｉｍａｔｉｏｎｏｆｒｅｓｉｄｕａｌｋｉｄｎｅｙ

ｆｕｎｃｔｉｏｎｉｎｐａｔｉｅｎｔｓｏｎｄｉａｌｙｓｉｓ［Ｊ］．ＡｄｖＣｈｒｏｎｉｃＫｉｄｎｅｙＤｉｓ，２０１８，

２５（１）：９３１０４．

１４ ＡｓａｎｏＭ，ＩｓｈｉｉＴ，ＨｉｒａｙａｍａＡ，ｅｔａｌ．Ｄｉｆｆｅｒｅｎｃｅｓｉｎｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｓｏｌｕｔｅ

ｔｒａｎｓｐｏｒｔｒａｔｅｓｉｎｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｄｉａｌｙｓｉｓ［Ｊ］．ＣｌｉｎＥｘｐＮｅｐｈｒｏｌ，２０１９，２３

（１）：１２２１３４．

１５ ＳｈｉＪ，ＹｕＭ，ＳｈｅｎｇＭ．Ａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓａｎｄｉｎｆｌａｍｍａｔｉｏｎｉｎｐｅｒｉｔｏｎｅａｌ

ｄｉａｌｙｓｉｓ：ｔｈｅｒｏｌｅｏｆａｄｉｐｏｃｙｔｅｓ［Ｊ］．ＫｉｄｎｅｙＢｌｏｏｄＰｒｅｓｓＲｅｓ，２０１７，４２

（２）：２０９２１９．

１６ ＳｈｉＹ，ＴａｏＭ，ＷａｎｇＹ，ｅｔａｌ．Ｇｅｎｅｔｉｃｏｒｐｈａｒｍａｃｏｌｏｇｉｃｂｌｏｃｋａｄｅｏｆ

ｅｎｈａｎｃｅｒｏｆｚｅｓｔｅｈｏｍｏｌｏｇ２ｉｎｈｉｂｉｔｓｔｈｅｐｒｏｇｒｅｓｓｉｏｎｏｆｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｆｉ

ｂｒｏｓｉｓ［Ｊ］．ＪＰａｔｈｏｌ，２０２０，２５０（１）：７９９４．

１７ ＡｏｋｉＳ，ＴａｋｅｚａｗａＴ，ＮａｇａｓｅＫ，ｅｔａｌ．Ａｈｉｇｈｄｅｎｓｉｔｙｃｏｌｌａｇｅｎｘｅｒｏｇｅｌ

ｔｈｒｅａｄｐｒｅｖｅｎｔｓｔｈｅｐｒｏｇｒｅｓｓｉｏｎｏｆｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｆｉｂｒｏｓｉｓ［Ｊ］．Ｂｉｏｍａｔｅｒ

Ｓｃｉ，２０１９，７（１）：１２５１３８．

１８ ＺｈｅｎｇＷ，ＱｉａｎＣ，ＸｕＦ，ｅｔａｌ．ＦｕｘｉｎＧｒａｎｕｌｅｓａｍｅｌｉｏｒａｔｅｄｉａｂｅｔｉｃｎｅ

ｐｈｒｏｐａｔｈｙｉｎｄｂ／ｄｂｍｉｃｅｔｈｒｏｕｇｈＴＧＦβ１／ＳｍａｄａｎｄＶＥＧＦ／ＶＥＧ

ＦＲ２ｓｉｇｎａｌｉｎｇｐａｔｈｗａｙｓ［Ｊ］．Ｂｉｏｍｅｄｉｃｉｎｅ＆Ｐｈａｒｍａｃｏｔｈｅｒａｐｙ，２０２１，

１４１（３）：１１１８０６．

１９ ＬｉＸ，ＬｉｕＨ，ＳｕｎＬ，ｅｔａｌ．ＭｉｃｒｏＲＮＡ３０２ｃｍｏｄｕｌａｔｅｓｐｅｒｉｔｏｎｅａｌｄｉａｌ

ｙｓｉｓａｓｓｏｃｉａｔｅｄｆｉｂｒｏｓｉｓｂｙｔａｒｇｅｔｉｎｇｃｏｎｎｅｃｔｉｖｅｔｉｓｓｕｅｇｒｏｗｔｈｆａｃｔｏｒ

［Ｊ］．ＪＣｅｌｌＭｏｌＭｅｄ，２０１９，２３（４）：２３７２２３８３．
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